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DESCRIZIONE DELLA TEMATICA SCIENTIFICA (obiettivi e linee di ricerca) 
L’obiettivo generale del gruppo di ricerca è di definire i meccanismi molecolari dell’imprinting genomico 

nell’organismo normale ed in patologia. In particolare, sono studiate le caratteristiche genetiche ed 

epigenetiche dei geni imprinted, le proteine istoniche e non-istoniche ed i modificatori della cromatina che 

controllano l’imprinting, i difetti genetici ed epigenetici che si riscontrano negli individui affetti da patologie 

associate all’imprinting e nei relativi modelli animali e cellulari. Inoltre vengono definiti protocolli di 

veicolazione tramite elettroporazione in vitro e in vivo in modelli cellulari e animali di molecole e farmaci 

con l’intento di caratterizzare nuove terapie molecolari. 

 

PRINCIPALI LINEE DI RICERCA  
Linea 1  

Titolo: Basi molecolari dei Disordini della crescita associati all’imprinting genomico.  

Responsabile: Andrea Riccio (Professore ordinario) 

Altri partecipanti del gruppo: Flavia Cerrato (Ricercatore), Angela Sparago (post-doc), Andrea Freschi (post-

doc), Federica Maria Valente (Dottoranda).  

Obiettivi: Identificazione di difetti genetici ed epigenetici negli individui affetti da Disordini della crescita 

associati all’imprinting genomico e correlazione con il fenotipo clinico 

 

Linea 2  

Titolo: Meccanismi molecolari del mantenimento dell’imprinting genomico.  

Responsabile: Andrea Riccio  

Altri partecipanti del gruppo: Flavia Cerrato (Ricercatore), Angela Sparago (post-doc), Andrea Oneglia 

(post-doc), Basilia Acurzio (dottoranda), Federica Valente (Dottoranda), Laura Pignata (borsista), Paolo V. 

Pedone (Professore ordinario), Ilaria Baglivo (Tecnico Scientifico livello D). 

Obiettivi: Identificazione e studio funzionale degli elementi agenti in cis, dei marcatori epigenetici e dei 

fattori agenti in trans coinvolti nel mantenimento dell’imprinting genomico.  

 

Linea 3  

Titolo: Modelli animali dei Disordini della crescita associati all’imprinting genomico.  

Responsabile: Flavia Cerrato  

Altri partecipanti del gruppo: Andrea Riccio (Professore ordinario), Alfonso Baldi (professore associato), 

Angela Sparago (post-doc), Andrea Freschi (post-doc), Federica Maria Valente (Dottoranda).  

Obiettivi: Caratterizzazione di un modello animale con disordine della crescita associato all’imprinting 

genomico. 

 



Linea 4 

Titolo: Ruolo delle alterazioni epigenetiche post-trascrizionali nella patogenesi delle malattie genetiche 

complesse. 

Responsabile: Bruna De Felice (Ricercatore) 

Altri partecipanti al gruppo: Francesco Manfellotto (post-doc) 

Obiettivi: Identificazione dei profili di espressione alterati di  microRNA  in  individui affetti da malattie 

genetiche complesse del sistema nervoso. 

 

Linea 5 

Titolo: Studio dei meccanismi molecolari alla base del riconoscimento dei segnali epigenetici da parte dei 

fattori trascrizionali. 

Responsabile: Paolo V. Pedone (Prof. Ordinario) 

Altri partecipanti al gruppo: Ilaria Baglivo (Tecnico Scientifico livello D).  

Obiettivi: La ricerca scientifica svolta nell’ambito di questa linea è volta all’analisi del funzionamento di 

fattori trascrizionali coinvolti nella regolazione dei geni imprinted con particolare riguardo al 

riconoscimento dei segnali di metilazione del DNA. 

 

Linea 6 

Titolo: Definizione di modelli in vitro e in vivo di veicolazione di molecole e farmaci attraverso 

l’elettroporazione 

Responsabile: Alfonso Baldi (Prof. Associato) 

Obiettivi: 1) Definizione di protocolli sperimentali per l’applicazione dell’elettrochemioterapia nel 

trattamento dei tumori spontanei in piccoli animali (cani, gatti); 2) Definizione di protocolli sperimentali per 

l’applicazione dell’elettrochemioterapia in patologie umane benigne della cute (verruche virali, cheloidi); 3) 

Definizione di protocolli sperimentali per l’utilizzo dell’elettroporazione in modelli in vitro (cellule 

batteriche, colture primarie, colture tumorali). 

 

 

PROGETTI 
PROGETTI EUROPEI E COLLABORAZIONI INTERNAZIONALI 

2013/16 COST Action BM1208: European Network for Human Congenital Imprinting Disorders, EU.  

 

PROGETTI  E COLLABORAZIONI NAZIONALI 

2012/15 “High-Throughput approaches for the analysis of genomic imprinting defects and mechanisms in 

human cancer”, Associazione Italiana per la Ricerca sul Cancro. PI: Andrea Riccio 

 

2017/19 “Pathways and mechanisms for maintainance and loss of genomic imprinting in somatic cells”, 
Associazione Italiana per la Ricerca sul Cancro. PI: Andrea Riccio 

 

2016/18 "Molecular genetics and new directions for clinical management of growth disorders associated 

with genomic imprinting", PRIN 2015. PI: Andrea Riccio 

 

Collaborazione con Istituto di Genetica e Biofisica, CNR, Napoli sui seguenti progetti: 

- 2012/2016: “INGENIUM- Studying physiology and pathology of imprinted genes to understand the role of 

epigenetic mutations in human disease”, EU-FP7-MarieCurie Initial Training Network. 



 

-2013/16 “Next-generation sequencing approaches for genetic mapping of complex diseases”. Telethon 

Italia, PI: Andrea Riccio. 

-2016/18 “Molecular bases of the Beckwith-Wiedemann Syndrome and Silver-Russell Syndrome” Telethon 

Italia, PI: Andrea Riccio. 

-2013/16 Progetto Bandiera Epigen “Chromatin diseases e disordini dell’imprinting: modelli per lo studio 

dell’interazione dinamica dei complessi multi-proteici che controllano l’epigenoma”, Responsabile di Unità: 

Andrea Riccio. 
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LABORATORI AFFERENTI AL GRUPPO:  
 LABORATORIO DI GENETICA 

 LABORATORIO DI BIOCHIMICA 

 LABORATORIO DI GENETICA 2 



 LABORATORIO RIA 

 STABULARIO 

 

CATEGORIE ISI WEB DI RIFERIMENTO (DA 1 A 10): GENETICS & HEREDITY; BIOCHEMISTRY & 

MOLECULAR BIOLOGY ANIMAL SCIENCES, RESEARCH/LABORATORY MEDICINE & MEDICAL TECHNOLOGY , 

MEDICAL RESEARCH, DIAGNOSIS & TREATMENT. 

 

 

SETTORI ERC: LS2_1 Genomics, comparative genomics, functional genomics; LS2_8 Epigenetics 

and gene regulation 

 

SETTORI SCIENTIFICO-DISCIPLINARI DI RIFERIMENTO: BIO/18, BIO/10, MED/04, MED/08, MED/46 

 

ALTRE PAROLE CHIAVE DI RIFERIMENTO NON CONTENUTE NELLE CATEGORIZZAZIONI DI CUI 

SOPRA: EPIGENETICA, IMPRINTING GENOMICO, METILAZIONE DEL DNA, PROTEINE ZINC FINGERS, MICRO-

RNA 


